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Π α ν τ ε λ ή ς  Γ .  Μ π ά γ κ ο ς  

Καθηγητής 
Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Σχολή Θετικών Επιστημών 
Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Εργαστήριο Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και Γενετικής 
 

ΠΡΟΣΩΠΙΚΕΣ ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΕΣ  

 
◼ Ημερομηνία γέννησης:  09/12/1974 

◼ Τόπος γέννησης:  Αθήνα 

◼ Οικογενειακή κατάσταση: Έγγαμος με δύο παιδιά 

ΣΠΟΥΔΕΣ  

 ◼ 2001-2005 

Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

Διδακτορική Διατριβή (PhD)  

Θέμα: «Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών πρωτεϊνών» 

Βαθμός: ΆΡΙΣΤΑ (ομόφωνα) 

◼ 2001-2002 

Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ) 

Πιστοποιητικό Μεταπτυχιακής Επιμόρφωσης (PGCΕ) στην ΕΚΠΑΙΔΕΥΣΗ ΕΝΗΛΙΚΩΝ 

Βαθμός: 7.2 (ΛΙΑΝ ΚΑΛΩΣ) 

◼ 1999-2001 

Π.Μ.Σ. ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ, που διοργανώνεται από τα Τμήματα Μαθηματικών των Παν/μίων 
Αθηνών και Ιωαννίνων και την Ιατρική Σχολή του Παν/μίου Αθηνών 

Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Ειδίκευσης (MSc) στη ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ 

Βαθμός πτυχίου: 8,60 (ΑΡΙΣΤΑ) 

Διπλωματική Εργασία: «Πιθανοθεωρητικά Μοντέλα στη μελέτη της ακολουθίας των βάσεων του 
DNA» 

◼ 1992-1997 

Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

Πτυχίο (BSc) στη ΒΙΟΛΟΓΙΑ 

Βαθμός: 6,85 (ΛΙΑΝ ΚΑΛΩΣ) 

Διπλωματική Εργασία: «Βιοχημικός καθαρισμός της Λεκτίνης Concanavalin-A, κρυστάλλωση και 
δομικές μελέτες των συμπλόκων της με γλυκο- και μανο-πυρανοζίτες και υδρόφοβα μόρια και 
ενεργειακοί υπολογισμοί με την χρήση Ηλεκτρονικού Υπολογιστή» 
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ΑΚΑΔΗΜΑΙΚΕΣ ΘΕΣΕΙΣ  

 ◼ 11/2018- σήμερα 

Σχέση εργασίας: Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

◼ 12/2014- 11/2018 

Σχέση εργασίας: Αναπληρωτής Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

◼ 11/2017-12/2017 

Σχέση εργασίας: Αναπληρωτής Καθηγητής (Επισκέπτης με το θεσμό του "Πανεπιστημίου της 
Διασποράς") 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Κύπρου, Ιατρική Σχολή  

◼ 12/2008- 12/2014 

Σχέση εργασίας: Επίκουρος Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

◼ 10/2017-σήμερα 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) και Συντονιστής της Θεματικής 
Ενότητας «Γενετική» 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

◼ 10/2010- 7/2011 και 10/2013-σήμερα 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

◼ 12/2013- 3/2014 

Σχέση εργασίας: Άμισθος Επισκέπτης Ερευνητής 

Φορέας: Science for Life Laboratory (SciLifeLab), Stockholm University 

◼ 10/2012- 7/2013  

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Μεταπτυχιακό Πρόγραμμα Σπουδών 
Εξειδίκευσης Καθηγητών Φυσικών Επιστημών 

◼ 02/2006- 12/2008 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Επίκουρος Καθηγητής) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδος, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

◼ 02/2007- 09/2007 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Λέκτορας) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Πελοποννήσου, Τμήμα Επιστήμης και Τεχνολογίας Υπολογιστών  

◼ 02/2007- 01/2008, 

Σχέση εργασίας: Μεταδιδακτορικός Υπότροφος του Ιδρύματος Κρατικών Υποτροφιών (ΙΚΥ) 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

◼ 11/2002-05/2005 

Υπότροφος Υποψήφιος Διδάκτορας (ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ).  

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

 

ΔΙΔΑΚΤΙΚΟ ΕΡΓΟ  

 ◼ 1/2009- σήμερα 

Σχέση εργασίας: Μέλος ΔΕΠ 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  
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Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

➢ ΓΕΝΕΤΙΚΗ ΕΠΙΔΗΜΙΟΛΟΓΙΑ (2021-2022, συνδιδασκαλία) 

➢ ΒΙΟΛΟΓΙΑ Ι (2008-2018 αυτοδύναμη διδασκαλία, 2021-2022 συνδιδασκαλία)  

➢ ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΙI (2008-2018 αυτοδύναμη διδασκαλία, 2020-2021 συνδιδασκαλία ) 

➢ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ Ι (2008-2022 αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Το υλικό του μαθήματος προσφέρεται ως «ανοιχτό» σύμφωνα με το πρόγραμμα 
OpenCourses (https://opencourses.gr/opencourse.xhtml?id=20215&ln=el)  

➢ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ ΙI (2008-2018 αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Το υλικό του μαθήματος προσφέρεται ως «ανοιχτό» σύμφωνα με το πρόγραμμα 
OpenCourses (https://opencourses.gr/opencourse.xhtml?id=19912&ln=el)   

➢ ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ (2021-2022 αυτοδύναμη διδασκαλία)  

➢ ΕΙΔΙΚΑ ΘΕΜΑΤΑ ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ (2019-2021 αυτοδύναμη διδασκαλία) 

➢ ΕΙΔΙΚΑ ΚΕΦΑΛΑΙΑ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ ΚΑΙ ΒΙΟΗΘΙΚΗ (2010-2013, 
συνδιδασκαλία) 

Αντικείμενο: Διδασκαλία των μεταπτυχιακών μαθημάτων (ΠΜΣ ΒΙΟΙΑΤΡΙΚΗ ΚΑΙ 
ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ): 

➢ ΥΠΟΛΟΓΙΣΤΙΚΗ ΑΝΑΛΥΣΗ ΒΙΟΛΟΓΙΚΩΝ ΑΛΛΗΛΟΥΧΙΩΝ (2014-2022, 
Συντονισμός και διδασκαλία 

➢ ΜΕΘΟΔΟΛΟΓΙΑ ΤΗΣ ΕΡΕΥΝΑΣ (2014-2022, Συντονισμός και διδασκαλία 

➢ ΜΟΡΙΑΚΗ ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΚΑΙ ΓΕΝΕΤΙΚΗ (2014-2022, συνδιδασκαλία) 

◼ 10/2017-7/2018 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) και Συντονιστής της Θεματικής 
Ενότητας 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΦΥΕ43 (ΓΕΝΕΤΙΚΗ):  

➢ ΓΕΝΕΤΙΚΗ 

➢ ΑΝΑΠΤΥΞΙΑΚΗ ΒΙΟΛΟΓΙΑ 

➢ ΕΞΕΛΙΞΗ 

◼ 10/2010- 7/2011 και 10/2013-8/2017 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΦΥΕ43 (ΓΕΝΕΤΙΚΗ):  

➢ ΓΕΝΕΤΙΚΗ 

➢ ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑ 

➢ ΕΞΕΛΙΞΗ 

◼ 10/2012- 7/2013  

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Μεταπτυχιακό Πρόγραμμα Σπουδών 
Εξειδίκευσης Καθηγητών Φυσικών Επιστημών 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΚΦΕ53 (ΟΡΓΑΝΩΣΗ ΤΗΣ ΥΛΗΣ ΣΕ 
ΕΜΒΙΑ ΣΥΣΤΗΜΑΤΑ)  

◼ 02/2006- 12/2008 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Επίκουρος Καθηγητής) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδος, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

➢ ΒΙΟΛΟΓΙΑ Ι (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία)  

➢ ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΙI (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

https://opencourses.gr/opencourse.xhtml?id=20215&ln=el
https://opencourses.gr/opencourse.xhtml?id=19912&ln=el
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➢ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ Ι (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

➢ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ ΙI (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

◼ 02/2007- 09/2007 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Λέκτορας) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Πελοποννήσου, Τμήμα Επιστήμης και Τεχνολογίας Υπολογιστών  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

➢ ΕΙΣΑΓΩΓΗ ΣΤΗ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη 
διδασκαλία) 

◼ 09/2005- σήμερα 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων με σύμβαση έργου (μέχρι το 2007) και άμισθος διδάσκων μέχρι σήμερα 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ».  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των μεταπτυχιακών μαθημάτων: 

➢ ΑΡΧΕΣ ΚΑΙ ΜΕΘΟΔΟΙ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ, (2005-2022, συνδιδασκαλία) 

➢ ΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ ΣΤΗ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ, (2015-2017, συντονισμός και 
διδασκαλία) 

➢ ΥΠΟΛΟΓΙΣΤΙΚΗ ΑΝΑΛΥΣΗ ΑΚΟΛΟΥΘΙΩΝ, (2005-2020, συνδιδασκαλία) 

➢ ΜΕΘΟΔΟΛΟΓΙΑ ΕΡΕΥΝΑΣ, (2005-2022 συνδιδασκαλία) 

 

ΕΠΙΒΛΕΨΗ  ΔΙΠΛΩΜΑΤΙΚΩΝ ΕΡΓΑΣΙΩΝ, ΔΙΔΑΚΤΟΡΙΚΩΝ ΔΙΑΤΡΙΒΩΝ ΚΑΙ 
ΜΕΤΑΔΙΔΑΚΤΟΡΩΝ ΕΡΕΥΝΗΤΩΝ  

 Επίβλεψη μεταδιδακτόρων ερευνητών 

1. Γεώργιος Παυλόπουλος, Υποτροφία ΙΚΥ, 2010-2011 (τώρα Ερευνητής Β, ΕΚΕΒΕ 
ΦΛΕΜΙΝΓΚ) 

2. Στέφανος Μπονόβας, Επισκέπτης Μεταδιδακτορικός Ερευνητής (ν.4009/2011) με 
Εκπαιδευτική άδεια από το ΚΕΕΛΠΝΟ, 2011-2012 (τώρα Αναπληρωτής Καθηγητής, 
Humanitas University, Milan, Italy) 

3. Μαργαρίτα Θεοδωροπούλου, Υποτροφία ΙΚΥ, 2015-2016 (τώρα Πανεπιστημιακός 
Υπότροφος, Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

4. Παναγιώτα Κοντού, Υποτροφία ΙΚΥ, 2016-2017 και 2019-2021 (τώρα Επίκουρη 
Καθηγήτρια, Τμήμα Μαθηματικών, Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

5. Κατερίνα Πανταβού, Υποτροφία ΙΚΥ, 2017-2019 (τώρα Υπότροφος ΕΛΙΔΕΚ, Γεωπονικό 
Πανεπιστήμιο) 

6. Αθανασία Παυλοπούλου, Μεταδιδακτορική ερευνήτρια (ΑΡΙΣΤΕΙΑ ΙΙ), 2014-2015 (τώρα 
Επίκουρος Καθηγήτρια,  Izmir International Biomedicine and Genome Institute (iBG-
Izmir), Dokuz Eylul University, Izmir) 

7. Ελένη Βλάχου, Υποτροφία ΙΚΥ, 2019-2021 (Τώρα Υπότροφος ΕΛΙΔΕΚ, Πανεπιστήμιο 
Θεσσαλίας) 

Διδακτορικές Διατριβές (Επιβλέπων) 

1. Αυγέρης Τσιρώνης «Διερεύνηση της Αντιληπτικής Μάθησης σε Παιγνιοποιημένα 

Περιβάλλοντα: Μετα-ανάλυση και πειραματική προσέγγιση» (σε εξέλιξη) 

2. Παρασκευή Ζαζά «Στατιστική μελέτη των νοσοκομειακών δεικτών ως εργαλεία για τη 

σύνταξη των ετήσιων οικονομικών προϋπολογισμών τους» (σε εξέλιξη) 

3. Γεώργιος Μανιός «Υπολογιστικές Μεθοδολογίες για την Ανάλυση Μοριακών 

Βιολογικών Δεδομένων» (σε εξέλιξη) 

4. Καλλιόπη Εξαρχου-Κουβέλη «Μαθηματικές Μεθοδολογίες Ανάλυσης Βιολογικών 

Δεδομένων» (σε εξέλιξη) 
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5. Ευαγγελία Στάση «Υπολογιστικές Μεθοδολογίες Ανάλυσης Βιολογικών Αλληλουχιών» 

(σε εξέλιξη) 

6. Βασιλική Καρακικέ, «Στατιστικές και Υπολογιστικές Μεθοδολογίες στην Εκπαιδευτική 

Έρευνα», Παν/μιο Θεσσαλίας (σε εξέλιξη) 

7. Παρασκευή Ζαζά «Στατιστική μελέτη των νοσοκομειακών δεικτών ως εργαλεία για τη 

σύνταξη των ετήσιων οικονομικών προϋπολογισμών τους». Παν/μιο Θεσσαλίας (2022) 

8. Κωνσταντίνα Βέννου, «Μεθοδολογίες Υπολογιστικής Ανάλυσης και Μετα-ανάλυσης 

Δεδομένων Γονιδιακής Εκφρασης», Παν/μιο Θεσσαλίας, Υποτροφία ΙΚΥ (2020, τώρα 

Πανεπιστημιακός Υπότροφος Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

9. Ahmed Fouaad Elsayed Atia Roumia, «Computational studies for protein structure 

and function prediction», Παν/μιο Θεσσαλίας, Υποτροφία ΙΚΥ Ελληνο-Αιγυπτιακή 

συνεργασία (2021, τώρα Επίκουρος Καθηγητής, Menoufia University) 

10. Ιωάννης Ταμπόσης, «Hidden Markοv Models και επεκτάσεις τους στη 

Βιοπληροφορική», (2021, τώρα Πανεπιστημιακός Υπότροφος Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

11. Γεωργία Καπούλα, «Γενετικη Επιδημιολογια Πολυπαραγοντικων Νοσηματων», 

Παν/μιο Θεσσαλίας, (2019, τώρα προϊσταμένη βιοχημικού εργαστηρίου Νοσοκομείο 

Λαμίας) 

12. Παναγιώτα Κοντού, «Ανάλυση Δεδομένων Γονιδιακής Έκφρασης και Πολύπλοκων 
Βιολογικών Δικτύων», Παν/μιο Θεσσαλίας, (2016, τώρα Επίκουρη Καθηγήτρια, Τμήμα 
Μαθηματικών, Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

13. Νίκη Δήμου, «Μεθοδολογία γενετικής επιδημιολογίας και μέτα-ανάλυσης γενετικών 
δεδομένων», Παν/μιο Θεσσαλίας (2016, τώρα Ερευνήτρια ΠΟΥ) 

Διδακτορικές Διατριβές (μέλος τριμελούς συμβουλευτικής επιτροπής) 

1. Γεώργιος Τσαούσης, «Υπολογιστικές μεθοδολογίες για τη μελέτη διαμεμβρανικών 
πρωτεϊνών», Παν/μιο Αθηνών (ολοκληρώθηκε 2013) 

2. Μαργαρίτα Θεοδωροπούλου, «Υπολογιστικές μεθοδολογίες για μελέτη συζευγμένων με 
G-πρωτεϊνες υποδοχέων», Παν/μιο Αθηνών (ολοκληρώθηκε 2013) 

3. Ορέστης Ευθυμίου, «Πολυπαραγοντική Επέκταση της Μετα-ανάλυσης», Παν/μιο 
Ιωαννίνων (Ολοκληρώθηκε, Μάιος 2017) 

4. Γεώργιος Σκούφος, «Computational methods for identifying and characterizing 
Bacteria», Παν/μιο Θεσσαλίας, Τμήμα Ηλεκτρολόγων Μηχανικών και Μηχανικών 
Υπολογιστών (σε εξέλιξη) 

5. Δήμητρα Καραγκούνη, «Υπολογιστική Ανάλυση των Λειτουργιών των μη Κωδικών 
Μεταγράφων στη Γονιδιωματική Ρύθμιση», Παν/μιο Θεσσαλίας, Τμήμα Ηλεκτρολόγων 
Μηχανικών και Μηχανικών Υπολογιστών (ολοκληρώθηκε 2016) 

Διδακτορικές Διατριβές (μέλος επταμελούς εξεταστικής επιτροπής) 

1. Ζωή Λίτου, «Πρόγνωση δομής και τοπολογίας μεμβρανικών πρωτεϊνών», Παν/μιο 
Αθηνών, 2009 

2. Κωνσταντίνος Μούτσελος, «Εξόρυξη βιοϊατρικής πληροφορίας με χρήση οντολογιών για 
τη δημιουργία εικονικών φυσιολογικών μοντέλων (virtual physiological human 
models) σε συστημική κλίμακα», Παν/μιο Στερεάς Ελλάδας, 2013 

3. Κωνσταντίνος Βουτετάκης «Μελέτη του ρόλου της ενζυμικής πρωτεΐνης IRE1 στον 
καρκίνο με μεθόδους βιοπληροφορικής ανάλυσης» Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, 2021 

 

Πτυχιακές Εργασίες (Επιβλέπων) 

Επίβλεψη Πτυχιακών Εργασιών στο Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική: 
Κατερίνα Σκούλτσου, Αθηνά Γρηγοριάδου, Νίκος Νικολακάκης, Ειρήνη Καλαθά, Αλεξάνδρα 
Βάτσιου, Γεωργία Πελέκα, Κωνσταντίνα Βέννου, Ελισάνθη Νικολάου, Σύλβια Κτιστάκη, Λούης 
Παπαγεωργίου, Αλέξης Λούκας, Κωνσταντίνα Παπαδημητρίου, Βασίλης Κάργας, Μαριάνα 
Τσάνα, Θεοδοσία Χαρίτου, Ελένη Τριβύλου, Χρύσα Μαλέσκου, Χριστιάνα Νικολάου, 
Παναγιώτα Κοντού, Μαρία Χάτζου, Ελένη Οικονόμη, Ηλίας Σπύρος, Αθηνά Αμανατίδου, 
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Καλαθά Ειρήνη, Χριστίνα Χαραλάμπους, Δήμητρα Φράγκου, Γιάννης Μιντσόπουλος, Δήμητρα 
Ποχάνη, Μαρία Κάμπα, Χριστίνα Βασιλείου, Σπυριδούλα Μπογιατζή, Αλεξανδρίδης Ευθύμιος, 
Μαντζαβίνος Βασίλειος, Ελένη Νυδριώτη, Χριστίνα Κερμελιώτη, Ελένη Χριστοδουλοπούλου, 
Παμπάλου Ανδρομάχη, Αικατερίνη Παλαιοκρασσά, Στάση Ευαγγελία, Ανδρονίδου Ελισάβετ- 
Μαρία, Γαλανόπουλος Γεώργιος, Αρτεμις Κουναλάκη, Ζωγόπουλος Βασίλειος, Ντρίζα Αρλίντα, 
Νικολαϊδου Ελένη, Κράπη Αναστασία, Μανιός Γεώργιος, Σοφία Ντέλη, Ελένη Φέγγου, 
Κωνσταντίνα Κουφουδάκη, Καμζόλα Αναστασία, Κυριακάκης Νικόλαος, Φούσα Ελένη (σε 
εξέλιξη), Μαλέσκου Ευαγγελία (σε εξέλιξη), Σιγάλα Αθηνά (σε εξέλιξη), Πλιάκου Λαμπρινή (σε 
εξέλιξη), Δεμετσιώτης Κυριάκος (σε εξέλιξη), Κονοπάτσκα Ολένα (σε εξέλιξη), Παυλίδου Αθηνά 
(σε εξέλιξη), Καραγιάννη Στυλιανή (σε εξέλιξη), Ιωάννα Σασιλιογλου (σε εξέλιξη) 

 Μεταπτυχιακές Διπλωματικές Εργασίες (Επιβλέπων) 

Επίβλεψη Διπλωματικών Εργασιών στο ΠΜΣ Βιοπληροφορικής (ΕΚΠΑ): Ουρανία Λιμήτσιου, 

Αγγελική Μπλίκα,  Χαρίλαος Μαυρόπουλος, Σεραφείμ Μαυρίδης, Παναγιώτα-Άννα Καλοβυρνά, 

Παρασκευάς Ανθόπουλος, Νικόλαος Τσουκαλάς, Καλλιόπη Σπυριδοπούλου, Σωκράτης 

Στούμπος, Σταυρούλα Χατζή, Φανη Μάντζαρη, Δήμητρα Σαραντοπούλου, Μαρία Χάτζου, 

Ηλίας Ασημάκης, Αλίνα Λογαρίδη, Παναγιώτα Κοντού, Γεώργιος Πλευριάς, Κωνσταντίνα 

Μέρου, Ελευθερία Δημοπούλου, Χαράλαμπος Ντόμπρας, Θεοδοσία Χαρίτου, Βασιλική 

Μανιώτη, Μαρία Συντιχάκη, Μαρία Καραγρηγορίου, Παμπάλου Ανδρομάχη, Θεοδώρα 

Ταφαρλή. Ιωάννα Χοτόβα, Μαρία Γκόντα, Γερασιμούλα Σταματάκη-Λουκάτου (σε εξέλιξη), 

Κων/να Κιβράκη (σε εξέλιξη), Μαρία Κοκόλη (σε εξέλιξη). 

Επίβλεψη Διπλωματικών Εργασιών στο ΔΠΜΣ Βιοστατιστικής (ΕΚΠΑ): Νίκη Δήμου, Νίκος 

Νικολακάκης 

Επίβλεψη Διπλωματικών Εργασιών στο ΠΜΣ Πληροφορικής και Υπολογιστικής Βιοϊατρικής 

(ΠΘ): Γεωργία Καπούλα, Ανθή Κοκκίνου, Ιωάννης Ταμπόσης, Κωνσταντίνα Παπαδημητρίου, 

Κωνσταντίνα Βέννου, Ελένη Δάμπαση, Νταρλαδήμα Σοφία, Τζατζαλη Αικατερίνη, Χριστίνα 

Κερμελιώτη, Ζαγαλιώτη Σοφία-Χρυσοβαλάντου, Ευγενία Μαλλιαρού, Σταυρούλα Καλοπήτα, 

Παπαμιχάλης Κωνσταντίνος, Ελένη Ντάλλη, Γαρυφάλλη Σοφία, Κακογιάννη Μαρία, Στυλιανού 

Μαρία, Μάνου Ελένη, Μόχλα Αναστασίου, Σταυρομήτρου Χρυσούλα, Δοκτώρη Ελένη, Τσολιά 

Μαρία, Κωστακωπούλου Κωνσταντίνα, Σιούλας Παναγιώτης, Σαλιάγα Άννα, Λεπίδα 

Κωνσταντίνα, Καλλιτσοπούλου Στυλιανή, Κακούρας Νικόλαος, Κρανιώτη Παναγιώτα, 

Παναγιώτου Μαρία, Ποχάνη Δήμητρα, Σκυλαρη Αναστασία, Παυλέτση Αλεξάνδρα, Γαρυφάλλη 

Σοφια, Ευαγγελία Στάση, Καλλιόπη Εξάρχου-Κουβέλη, Καραθανάση Μαγδαληνή, Αναγνώστου 

Παύλος, Μοραλη Πολυξένη, Μπαλτσαβιά Ασημίνα, Λέγγα Όλγα (σε εξέλιξη), Τσιρώνης 

Αυγέρης, Τσάμη Μαριαλένα, Τσιτσιμπής Αναστάσιος, Κούρτη Ζωή, Τσινάρης Ζαφείριος, 

Πατσούρας Αλέξανδρος, Σταυρογιάννη Κωνσταντία, Κοντού Δανάη, Στεργιανού Δήμητρα, 

Τώρου Βασιλική, Ριζάκου Μαρία, Δεσποτάκης Μιχαήλ, Κολιοπούλου Αθηνά, Σιώνα Μαρία, 

Τσιομπανάκη Γεωργία (σε εξέλιξη), Κατσαρός Θεόδωρος, Μαλαμούσης Παναγιώτης, Κάμπα 

Μαρία, Ραχμάνη Ιωάννα, Βαϊοπούλου Ευμορφία, Πόζιου Αθηνά, Ανδρίτσου Δήμητρα, 

Παπασπύρου Ηλέκτρα (σε εξέλιξη) 

 

ΔΙΟΙΚΗΤΙΚΟ ΕΡΓΟ  

 ◼ 10/2022-13/2/2023 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

➢ Εσωτερικό Μέλος του Συμβουλίου Διοίκησης του Ιδρύματος 

◼ 9/2021-11/2022 

Τμήμα Μαθηματικών 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

➢ Αναπληρωτής Πρόεδρος του Τμήματος 

◼ 2/2020-σήμερα 

Πανεπιστημιακό Ερευνητικό Κέντρο «ΙΑΣΩΝ» του Πανεπιστημίου Θεσσαλίας 

Ινστιτούτο Ασφάλειας Συστημάτων και Επιστήμης Δεδομένων 



 7 

➢ Μέλος Συντονιστικής Επιτροπής και Αναπληρωτής Διευθυντής Ινστιτούτου 

◼ 30/5/2016-σήμερα 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

➢ Διευθυντής Εργαστηρίου Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και Γενετικής (ΦΕΚ 
1269/τ. Β΄/2015) 

◼ 2/2019-σήμερα 

ΔΠΜΣ «Πληροφορική και Υπολογιστική Βιοϊατρική», Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

➢ Πρόεδρος της ΕΔΕ και Διευθυντής 

◼ 9/2018-9/2021 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Σχολή Θετικών Επιστημών 

➢ Κοσμήτορας Σχολής 

◼ 5/2016-7/2018 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

➢ Αναπληρωτής Πρόεδρος του Τμήματος 

◼ 5/6/2013-σήμερα 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Μέλος Επιτροπών Τμήματος: 

➢ Επιτροπή Πτυχιακών Εργασιών 

➢ Επιτροπή Αναμόρφωσης Προγράμματος Σπουδών 

➢ Επιτροπή Διαδικτύου 

➢ Επιτροπή Βιοηθικής και Δεοντολογίας της Έρευνας 

➢ Μέλος της Εφορευτικής Επιτροπής για εκλογή Προέδρου του Τμήματος (2017) 

Μέλος Επιτροπών ΔΠΜΣ «Πληροφορική και Υπολογιστική Βιοϊατρική»  

➢ Ειδική Διατμηματική Επιτροπή (ΕΔΕ)- Αναπληρωτής Διευθυντής  

➢ Επιτροπή Επιλογής Μεταπτυχιακών Φοιτητών 

➢ Συμβουλευτική Επιτροπή κατεύθυνσης «Υπολογιστική Ιατρική και Βιολογία» 

➢ Συμβουλευτική Επιτροπή κατεύθυνσης «Πληροφορική και ΤΠΕ στην Εκπαίδευση» 

Μέλος Οργάνων Διοίκησης και Επιτροπών Πανεπιστημίου Θεσσαλίας: 

➢ Mέλος της Συγκλήτου του ΠΘ (2018-2021) 

➢ Αναπληρωματικό μέλος της Συγκλήτου του ΠΘ (2016-2018, 2021-σήμερα) 

➢ Μέλος της Επιτροπής Ερευνών του ΠΘ (από 2017-σήμερα) 

➢ Μέλος του Επταμελούς Οργάνου Διοίκησης της ΕΕ του ΠΘ (2017-2020) 

➢ Μέλος του Συμβουλίου της Δομής Έρευνας Καινοτομίας και Ανάπτυξης (ΔΕΚΑ) του 
ΠΘ, (2018-2021) 

➢ Μέλος του Συμβουλίου της Μονάδας Στρατηγικού Σχεδιασμού του Ιδρύματος (2021-
σήμερα) 

➢ Αναπληρωματικό μέλος της Κεντρικής Εφορευτικής Επιτροπής για την εκλογή 
Πρύτανη και Αντιπρυτάνεων (2018) 

◼ 01/2009- 5/6/2013 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδας 

Μέλος Προσωρινής Γενικής Συνέλευσης 
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Μέλος Επιτροπών Τμήματος: 

➢ Επιτροπή Βιβλιοθήκης 

➢ Επιτροπή Πτυχιακών Εργασιών 

➢ Επιτροπή Προγράμματος Σπουδών 

➢ Επιτροπή Κτηρίων 

ΕΡΓΑΣΙΑΚΗ ΕΜΠΕΙΡΙΑ  

 ◼ 05/2005-06/2005 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ. 

  Αντικείμενο: Τεχνικός Εργαστηρίων H/Y 

◼ 06/2005-08/2006 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ: Ανάπτυξη πρωτότυπης μεθοδολογίας και λογισμικού για 
τη δημιουργία πολλαπλών στοιχίσεων αλληλουχιών βιολογικών μακρομορίων και την 
αντικειμενική τους αξιολόγηση (ΠΟ.Σ.Α.ΒΙΟ.ΜΑ.)».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ. 

Αντικείμενο: Ανάπτυξη αλγορίθμων (συμμετοχή στα πακέτα εργασίας ως ερευνητής) 

◼ 11/2002-05/2005 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ: Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών 
πρωτεϊνών».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ.  

Αντικείμενο: Υποτροφία για Διδακτορική Διατριβή και Επικουρικό διδακτικό έργο 

◼ 4/2001-12/2003 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Παν/μιο Αθηνών, τμήμα Βιολογίας,  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Ανάπτυξη ολοκληρωμένου περιβάλλοντος για τη μελέτη (διαμεμβρανικών) 
πρωτεϊνικών υποδοχέων και των υποκαταστατών τους στο διαδίκτυο» 

Φορέας Χρηματοδότησης: ΙΝΤΡΑΚΟΜ Α.Ε.  

Αντικείμενο: Συγγραφή και έλεγχος λογισμικού. Επικεφαλής πενταμελούς ομάδας, με ευθύνη τη 
δημιουργία, διαχείριση, ενημέρωση και σχολιασμό της σχεσιακής βάσης δεδομένων.   

Συμμετοχή στη μεταγλώττιση προγνωστικών αλγορίθμων από γλώσσα C σε JAVA 

Συμμετοχή στη διαδικασία εγκατάστασης και ελέγχου του λογισμικού σε διάφορες πλατφόρμες 
(Windows 2000, SGI-IRIX 6.5, SunOS 2.7, Linux με Kernels 2.4-2.6) 

◼ 4/2000- 8/2000 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Παν/μιο Αθηνών, Τμήμα Μαθηματικών, ΠΜΣ ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ 

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ 

Αντικείμενο: Τεχνικός εργαστηρίων Η/Υ 

◼ 09/1998-09/1999 

Στρατιωτική θητεία: Σώμα Υγειονομικού, Στρατός Ξηράς 

Ειδικότητα: Νοσοκόμος-Τραυματιοφορέας 
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Νοσοκόμος-Τραυματιοφορέας (129 Μ/Κ ΜΜΠ, 30 ΛΣ). Θητεία σε Μικροβιολογικό 
Εργαστήριο (496 ΓΣΝΔ), και στις Τεχνικές Υπηρεσίες (401 ΓΣΝΑ) 

◼ 09/2003-06/2004 

Φορέας: Ιδιωτικό Γυμνάσιο-Λύκειο «Σχολή Πετράκη-Βαλσαμίδη», Πειραιάς 

Σχέση εργασίας: Προσωρινός Αναπληρωτής Καθηγητής (ΠΕ4) 

Αντικείμενο: Διδασκαλία μαθημάτων Βιολογίας Γενικής Παιδείας, Θετικής Κατεύθυνσης 
καθώς και Περιβαλλοντικών Επιστημών στις τάξεις Α’ και Γ’ Γυμνασίου καθώς και Β’ και Γ’ 
Λυκείου. (12 ώρες/εβδομάδα). Πραγματικός χρόνος διδακτικής προϋπηρεσίας 6 μήνες 20 
ημέρες. 

Συμμετοχή ως εξεταστής, στις πανελλήνιες εξετάσεις της ίδιας χρονιάς (Βιολογία Γενικής 
Παιδείας, Γ’ Λυκείου). 

Υπεύθυνος Καθηγητής τμήματος Α’ Γυμνασίου. 

◼ 09/2000-02/2001,  09/2001-06/2002 

Φορέας: Ινστιτούτο Επαγγελματικής Κατάρτισης (ΙΕΚ) ΕΛΕΥΣΙΝΑΣ (ΟΑΕΔ) 

Σχέση εργασίας: Ωρομίσθιος Καθηγητής 

Αντικείμενο: Διδασκαλία των εξαμηνιαίων μαθημάτων:  

➢ ΑΝΑΤΟΜΙΑΣ–ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑΣ,  

➢ ΜΙΚΡΟΒΙΟΛΟΓΙΑΣ–ΥΓΙΕΙΝΗΣ,  

➢ ΑΝΑΤΟΜΙΑΣ–ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑΣ ΜΥΟΣΚΕΛΕΤΙΚΟΥ ΣΥΣΤΗΜΑΤΟΣ,  

➢ ΘΕΜΑΤΙΚΩΝ ΕΡΓΑΣΙΩΝ ΚΑΙ  

➢ Α’ ΒΟΗΘΕΙΩΝ 

σε σπουδαστές του Α’, Γ’ και Δ’ εξαμήνου της ειδικότητας Νοσηλευτικής-Τραυματιολογίας, 350 
συνολικές ώρες διδασκαλίας. 

ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΟΣ ΥΠΕΥΘΥΝΟΣ ΣΕ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑΤΑ  

 ◼ 4/2021 – 5/2023, Επιστημονικός Υπεύθυνος  

Εργο «Γονιδιωματική ανάλυση Οργανισμών Αγροδιατροφικού και Κτηνοτροφικού Ενδιαφέροντος στη 
Στερεά 5045902» με κωδικό 6649 της ενταγμένης, στο ΕΠ ΑΝΤΑΓΩΝΙΣΤΙΚΟΤΗΤΑ, 
ΕΠΙΧΕΙΡΗΜΑΤΙΚΟΤΗΤΑ ΚΑΙ ΚΑΙΝΟΤΟΜΙΑ Πράξης με MIS 5045902 η οποία 
συγχρηματοδοτείται από την Ευρωπαϊκή Ένωση ΕΤΠΑ και Εθνικούς πόρους. 

Συνολικός προϋπολογισμός:  €800.000 

◼ 7/2020-6/2022, Επιστημονικός Υπεύθυνος 

Εργο «6492 LITERATURE BASED GENETIC RISK SCORE FOR MULTIFACTORIAL 
TRAITS (LGRS-MT)». Ιδιωτική Χρηματοδότηση (COVARIANCE ΕΠΕ) 

Συνολικός προϋπολογισμός:  €50.000 

◼ 1/2017-12/2019, Εκπρόσωπος του Πανεπιστημίου Θεσσαλίας στο ΔΣ της Υποδομής ELIXIRgr 

Πράξη: «H Ελληνική Ερευνητική Υποδομή για Διαχείριση και Ανάλυση Δεδομένων στις Βιοεπιστήμες» με 
Κωδικό ΟΠΣ 5002780 στο Επιχειρησιακό Πρόγραμμα «Ανταγωνιστικότητα Επιχειρηματικότητα και 
Καινοτομία 2014-2020» 

Συνολικός προϋπολογισμός για το Εργαστήριο Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και 
Γενετικής:  €180.000 

◼ 4/2017-4/2019, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Κ. 
Πανταβού):  «Μετα-ανάλυση μελετών Περιβαλλοντικής και Γενετικής Επιδημιολογίας» 

Συνολικός προϋπολογισμός €26.141 

◼ 12/2019-11/2021, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για μεταδιδακτορική διατριβή στην 

Παναγιώτα Κοντού):  «Ανάλυση Πολύπλοκων Βιολογικών Δικτύων: Δίκτυα Γονιδιακών 

Πολυμορφισμών-Γονιδιακής Έκφρασης- Ασθενειών»,  
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Συνολικός προϋπολογισμός €26.400 

◼ 12/2019-11/2021, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για μεταδιδακτορική διατριβή στην 

Ελένη Βλάχου):  «Αντιληπτική μάθηση και γενίκευση σε απαιτητικά ακουστικά και φωνητικά 

περιβάλλοντα»,  

Συνολικός προϋπολογισμός €26.400 

◼ 12/2016-8/2017, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Π. 
Κοντού):  «Μεθοδολογία μέτα-ανάλυσης δεδομένων από μικροσυστοιχίες» 

Συνολικός προϋπολογισμός €19.000 

◼ 7/2015-6/2017, Επιστημονικός Υπεύθυνος και κύριος ερευνητής 

«Κατασκευή Πιλοτικού Πληροφοριακού Συστήματος Καταγραφής Ασθενών», Ιδιωτική Χορηγία  

Συνολικός προϋπολογισμός 17.250 € 

◼ 4/2015-8/2016, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Μ. 
Θεοδωροπούλου):  «Βιοπληροφορικές Μελέτες Δομής και Λειτουργίας σε Μεμβρανικές Πρωτεΐνες» 

Συνολικός προϋπολογισμός €19.900 

◼ 09/12/16 - 08/12/19, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για διδακτορική διατριβή στην Κ. Βέννου):  
«Μεθοδολογίες Υπολογιστικής Ανάλυσης και Μετα-ανάλυσης Δεδομένων Γονιδιακής Έκφρασης» 

Συνολικός προϋπολογισμός €29.408 

◼ 2/2014-7/2015, Επιστημονικός Υπεύθυνος και κύριος ερευνητής 

Ερευνητικό πρόγραμμα της ΓΓΕΤ (ΑΡΙΣΤΕΙΑ ΙΙ).  

«Integration of data from multiple sources: a fusion of epidemiology and bioinformatics with applications to 
complex diseases»  

Συνολικός προϋπολογισμός €180.000 

◼ 3/2012-2/2015, Επιστημονικός Υπεύθυνος για το ΠΣΕ 

Ερευνητικό πρόγραμμα ΓΓΕΤ (ΣΥΝΕΡΓΑΣΙΑ 2009).  

«Σύγχρονες μέθοδοι βιοπληροφορικής για τη μελέτη της δράσης των μεμβρανικών υποδοχέων και της 
εμπλοκής τους σε παθολογικές καταστάσεις»  

ΕΚΠΑ-ΠΣΕ-ΙΝΤΡΑΣΟΦΤ  

Συνολικός προϋπολογισμός ΠΣΕ €67.300 

◼ 10/2009 – 10/2010, Επιστημονικός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το Υπουργείο Υγείας:  «Γενετική Επιδημιολογία του 
Μεταβολικού Συνδρόμου: Εντοπισμός γονιδίων που συμβάλλουν στην προδιάθεση για Υπέρταση, Σακχαρώδη 
Διαβήτη, Υπερλιπιδαιμία και Παχυσαρκία» 

Συνολικός προϋπολογισμός €9.000 

◼ 10/2009 – 10/2010, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στον Γ. 
Παυλόπουλο):  «Αλγόριθμοι ομαδοποίησης και οπτικοποίησης στη βιολογία συστημάτων» 

Συνολικός προϋπολογισμός €7.200 

ΣΥΜΜΕΤΟΧΗ ΣΕ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑΤΑ  

 ◼ 2/10/2020 – 31/10/2020: Συμμετοχή στο έργο «Μοριακή ταυτοποίηση και αξιοποίηση 
αυτόχθονων ποικιλιών λυκίσκου για την παραγωγή υψηλής ποιότητας ζύθων με 
ονομασία_προέλευσης- ΠΑΖΛ (Παραγωγή Ανάλυση Ζύθων Λυκίσκου) [ΣΤΕΡ1-0026139]» του 
Πανεπιστημίου Θεσσαλίας. 

◼ 10/2009 – 10/2010, Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το Υπουργείο Υγείας:  «Γενετικοί 
πολυμορφισμοί στο έμφραγμα του μυοκαρδίου: ο ρόλος του πολυμορφισμού 4G/5G του PAI-1» 
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◼ 2007-2008 Ερευνητικό πρόγραμμα ΕΛΛΗΝΟ-ΚΥΠΡΙΑΚΗ Συνεργασία 2007 «Ανάπτυξη 

πρωτότυπης Βιοπληροφορικής μεθοδολογίας για την αναγνώριση γειτονικών στο χώρο 

διαμεμβρανικών α-ελίκων σε πολυτοπικές διαμεμβρανικές πρωτεΐνες από την αμινοξική τους 

ακολουθία».  

◼ 02/2007-01/2008 

Ερευνητικό πρόγραμμα μεταδιδακτορικής έρευνας ΙΚΥ: «Αλγόριθμοι μηχανικής μάθησης στη 
Βιοπληροφορική». 

◼ 01/2006-12/2006 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ ΙΙ: Μαθηματικά μοντέλα στη Βιοπληροφορική».  

◼ 06/2005-08/2006 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ: Ανάπτυξη πρωτότυπης μεθοδολογίας και λογισμικού για 
τη δημιουργία πολλαπλών στοιχίσεων αλληλουχιών βιολογικών μακρομορίων και την 
αντικειμενική τους αξιολόγηση (ΠΟ.Σ.Α.ΒΙΟ.ΜΑ.)». 

◼ 5/2005- 6/2008 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ» 

◼ 11/2002-05/2005 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ: Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών 
πρωτεϊνών».  

◼ 4/2001-12/2003 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Ανάπτυξη ολοκληρωμένου περιβάλλοντος για τη μελέτη (διαμεμβρανικών) 
πρωτεϊνικών υποδοχέων και των υποκαταστατών τους στο διαδίκτυο». 

◼ 4/2000- 8/2000 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ ΕΝΕΡΓΕΙΑ». 

ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΕΝΔΙΑΦΕΡΟΝΤΑ  

 ◼ Υπολογιστική Βιολογία και Βιοπληροφορική 

-Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών πρωτεϊνών 

-Πρόγνωση σηματοδοτικών ακολουθιών και υποκυτταρικής στόχευσης πρωτεϊνών 

-Ανάπτυξη αλγορίθμων για εκτίμηση παραμέτρων σε Markov chains και Hidden Markov 
Models και εφαρμογές τους στη Βιολογία 

-Κατασκευή βάσεων βιολογικών δεδομένων 

-Μελέτη πολύπλοκων βιολογικών δικτύων 

◼ Βιοστατιστική και Γενετική Επιδημιολογία 

-Μεθοδολογία μετα-ανάλυσης 

-Μελέτες γενετικής συσχέτισης 

-Ασθένειες πολυπαραγοντικής αιτιολογίας  

-Ανάλυση γονιδιακής έκφρασης απο μικροσυστοιχίες DNA και RNAseq 

-Ανάπτυξη λογισμικού βιοστατιστικής 

ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΙΣ ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ ΜΕΤΑ  ΑΠΟ ΚΡΙΣΗ  

http://www.compgen.org/publications/ 

 1. Kourti Z, Michalakopoulos C-A, Bagos PG, Paraskevopoulou-Kollia E-A. Computational 
Thinking in Preschool Age: A Case Study in Greece. Education Sciences. 2023; 
13(2):157. 

2. Kapoula GV, Vennou KE, Bagos PG. Influenza and pneumococcal vaccination and the 
risk of COVID-19: A systematic review and meta-analysis. Diagnostics. 2022 Dec 
7;12(12):3086. 

3. Papathanassiou M, Tamposis I, Exarchou-Kouveli KK, Kontou PI, de Paz AT, Mitrakas L, 
Samara M, Bagos PG, Tzortzis V, Vlachostergios PJ. Immune-based treatment re-

http://www.compgen.org/publications/
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challenge in renal cell carcinoma: A systematic review and meta-analysis. Frontiers in 
Oncology. 2022;12. 

4. T. Charitou, P. I. Kontou, I. A. Tamposis, G. A. Pavlopoulos, G. G. Braliou and P. G. 
Bagos. (2022). Drug genetic associations with COVID-19 manifestations: a data 
mining and network biology approach. The Pharmacogenomics Journal: 1-9. 

5.  PN Zaza, PG Bagos. Predicting the Annual Funding for Public Hospitals with 
Regression Analysis on Hospital’s Operating Costs: Evidence from the Greek Public 
Sector. Healthcare 10 (9), 1634 

6. Tsalazidou-Founta TM, Stasi EA, Samara M, Mertzanis Y, Papathanassiou M, Bagos PG, 
Psaroudas S, Spyrou V, Lazarou Y, Tragos A, Tsaknakis Y. Genetic Analysis and Status of 
Brown Bear Sub-Populations in Three National Parks of Greece Functioning as 
Strongholds for the Species’ Conservation. Genes. 2022 Aug;13(8):1388. 

7. Tamposis IA, Manios GA, Charitou T, Vennou KE, Kontou PI, Bagos PG. MAGE: An 
Open-Source Tool for Meta-Analysis of Gene Expression Studies. Biology. 2022 
Jun;11(6):895. 

8. Sepetis A, Zaza PN, Rizos F, Bagos PG. Identifying and Predicting Healthcare Waste 
Management Costs for an Optimal Sustainable Management System: Evidence from 
the Greek Public Sector. International Journal of Environmental Research and Public 
Health. 2022 Jan;19(16):9821. 

9. Goutzelas Y, Kontou P, Mamuris Z, Bagos P, Sarafidou T. Meta-analysis of gene 
expression data in adipose tissue reveals new obesity associated genes. Gene. 2022 
Apr 15;818:146223. 

10. Anastasia Tapari, Georgia G. Braliou, Maria Papaefthimiou, Helen Mavriki, Panagiota I 
Kontou, Georgios K Nikolopoulos, Pantelis G. Bagos. Performance of antigen detection 
tests for SARS-CoV-2: a systematic review and meta-analysis. Diagnostics. 2022 

11. Paraskevi N Zaza, Anastasios Sepetis, Pantelis G Bagos. Prediction and optimization of 
the cost of energy resources in the Greek public hospital. Energies, 2022 

12. Barba, PI Kontou, I Michalopoulos, PG Bagos, GG Braliou. Association of ITPA gene 
polymorphisms with adverse effects of AZA/6-MP administration: a systematic 
review and meta-analysis. The Pharmacogenomics Journal, 1-16. 2022 

13. Driza AR, Kapoula GV, Bagos PG. Urinary N-Acetyl-β-d-glucosaminidase (uNAG) as 
an Indicative Biomarker of Early Diabetic Nephropathy in Patients with Diabetes 
Mellitus (T1DM, T2DM): A Systematic Review and Meta-Analysis. Diabetology. 2021 
Dec;2(4):272-85. 

14. Zogopoulos VL, Spaho K, Ntouka C, Lappas GA, Kyranis I, Bagos PG, Spandidos DA, 
Michalopoulos I. TFBSPred: A functional transcription factor binding site prediction 
webtool for humans and mice. International Journal of Epigenetics. 2021 Oct 1;1(4):1-1. 

15. Karatzas E, Gkonta M, Hotova J, Baltoumas FA, Kontou PI, Bobotsis CJ, Bagos PG, 
Pavlopoulos GA. VICTOR: A visual analytics web application for comparing cluster 
sets. Computers in Biology and Medicine. 2021 Jun 8:104557. 

16. Roumia AF, Tsirigos KD, Theodoropoulou MC, Tamposis IA, Hamodrakas SJ, Bagos PG. 
OMPdb: A global hub of beta-barrel outer membrane proteins. Frontiers in 
Bioinformatics. 2021 Apr 9;1:9. 

17. Tamposis IA, Sarantopoulou D, Theodoropoulou MC, Stasi EA, Kontou PI, Tsirigos KD, 
Bagos PG. Hidden neural networks for transmembrane protein topology prediction. 
Computational and Structural Biotechnology Journal. 2021 Jan 1;19:6090-7. 

18. Farsalinos K, Bagos PG, Giannouchos T, Niaura R, Barbouni A, Poulas K. Smoking 
prevalence among hospitalized COVID-19 patients and its association with disease 
severity and mortality: an expanded re-analysis of a recent publication. Harm 
reduction journal. 2021 Dec;18(1):1-9. 

19. Kontou P, Pavlopoulou A, Dimou N, Theodoropoulou M, Braliou G, Tsaousis G, 
Pavlopoulos G, Hamodrakas S, Bagos P. The human GPCR signal transduction 
network. Network Modeling Analysis in Health Informatics and Bioinformatics. 2021 
Dec;10(1):1-2. 

20. Pappa SA, Kontou PI, Bagos PG, Braliou GG. Urine-Based Molecular Diagnostic Tests 
for Leishmaniasis Infection in Human and Canine Populations: A Meta-Analysis. 
Pathogens. 2021 Mar;10(3):269. 

21. Kyriazoglou A, Bagos P. Meta-analysis of BCOR rearranged sarcomas: challenging the 
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therapeutic approach. Acta Oncologica. 2021 Feb 17:1-6. 
22. Stergianou D, Tzanetakou V, Argyropoulou M, Kanni T, Bagos PG, Giamarellos-Bourboulis 

EJ. Staphylococcus aureus Carriage in Hidradenitis Suppurativa: Impact on 
Response to Adalimumab. Dermatology.:1-6. 

23. Farsalinos Konstantinos, Poulas Konstantinos, Kouretas Dimitrios, Vantarakis Apostolos, 
Leotsinidis Michalis, Kouvelas Dimitrios (School of Medicine, Aristotle University of 
Thessaloniki, Greece), Docea Anca Oana, Kostoff Ronald, Gerotziafas Grigorios T., 
Antoniou Michael N. Polosa Riccardo, Barbouni Anastastia, Yiakoumaki Vassiliki, 
Giannouchos Theodoros V., Bagos Pantelis G., Lazopoulos George, Izotov Boris N., 
Tutelyan Victor A., Aschner Michael, Hartung Thomas, Wallace Heather M., Carvalho Félix, 
Domingo Jose L., Tsatsakis Aristides Improved strategies to counter the COVID-19 
pandemic: Lockdowns vs. primary and community healthcare. Toxicology reports. 
2021 Jan 1;8:1-9. 

24. Piovani D, Christodoulou MN, Hadjidemetriou A, Pantavou K, Zaza P, Bagos PG, Bonovas 
S, Nikolopoulos GK. Effect of early application of social distancing interventions on 
COVID-19 mortality over the first pandemic wave: an analysis of longitudinal data 
from 37 countries. Journal of Infection. 2021 Jan 1;82(1):133-42. 

25. Kapoula GV, Kontou PI, Bagos PG. Diagnostic Performance of Biomarkers Urinary 
KIM-1 and YKL-40 for Early Diabetic Nephropathy, in Patients with Type 2 
Diabetes: A Systematic Review and Meta-Analysis. Diagnostics. 2020 Nov;10(11):909. 

26. Kontou PI, Braliou GG, Dimou NL, Nikolopoulos G, Bagos PG. Antibody Tests in 
Detecting SARS-CoV-2 Infection: A Meta-Analysis. Diagnostics (Basel). 2020;10(5):E319. 
doi:10.3390/diagnostics10050319 

27. Konstantina E. Vennou, Daniele Piovani, Panagiota I. Kontou, Stefanos Bonovas, Pantelis 
G. Bagos, Methods for multiple outcome meta-analysis of gene-expression data, 
MethodsX, 2020 

28. Roumia A,Theodoropoulou M,Tsirigos K, Nielsen H, Bagos P. The landscape of 
eukaryotic transmembrane beta barrel proteins. Journal of Proteome Research. 2020 

29. Vennou KE, Kontou PI, Braliou GG, Bagos PG. Meta-analysis of gene expression 
profiles in preeclampsia. Pregnancy Hypertension. 2020 Jan 1;19:52-60 

30. Georgia G Braliou, Panagiota I Kontou, Haralabia Boleti, Pantelis G Bagos. Susceptibility 
to leishmaniasis is affected by host SLC11A1 gene polymorphisms: a systematic 
review and meta-analysis. Parasitology Research, 2019  

31. Vennou KE, Piovani D, Kontou PI, Bonovas S, Bagos PG. Multiple outcome meta-
analysis of gene-expression data in inflammatory bowel disease. Genomics. 2019. pii: 
S0888-7543(19)30600-7. doi: 10.1016/j.ygeno.2019.09.019 

32. Tamposis IA, Tsirigos KD, Theodoropoulou MC, Kontou PI, Tsaousis GN, Sarantopoulou 
D, Litou ZI and Bagos PG. JUCHMME: A Java Utility for Class Hidden Markov 
Models and Extensions for biological sequence analysis. Bioinformatics, 2019, 35 (24), 
5309-5312 

33. Forero DA, Lopez-Leon S, González-Giraldo Y, Bagos PG. Ten simple rules for carrying 
out and writing meta-analyses.PLoS Comput Biol. 2019 May 16;15(5):e1006922. doi: 
10.1371/journal.pcbi.1006922. eCollection 2019  

34. Georgia V. Kapoula, Panagiota I Kontou, Pantelis G Bagos. Diagnostic Accuracy of 
Neutrophil Gelatinase-Associated Lipocalin for Predicting Early Diabetic 
Nephropathy in Patients with Type 1 and Type 2 Diabetes Mellitus: A Systematic 
Review and Meta-analysis. The Journal of Applied Laboratory Medicine, 2019 

35. Pantavou KG, Bagos PG. Season of birth and multiple sclerosis: a systematic review 
and multivariate meta-analysis. J Neurol. 2019 May 4. doi: 10.1007/s00415-019-09346-5.  

36. Panagiota I Kontou, Athanasia Pavlopoulou, Georgia G Braliou, Spyridoula Bogiatzi, Niki L 
Dimou, Sripal Bangalore, Pantelis G Bagos. Identification of Gene Expression Profiles 
in Myocardial Infarction: a Systematic Review and Meta-analysis. BMC Medical 
Genomics, 2018  

37. Tamposis IA, Tsirigos KD, Theodoropoulou MC, Kontou PI and Bagos PG. Semi-
supervised learning of Hidden Markov Models for biological sequence analysis. 
Bioinformatics, 2019, 35 (13), 2208-2215 

38. Tamposis IA, Theodoropoulou MC, Tsirigos KD, Bagos PG. Extending Hidden Markov 
Models to allow conditioning on previous observations. Journal of Bioinformatics and 
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Computational Biology. 2018  
39. Chrissa G Tsiara, Georgios K Nikolopoulos, Niki L Dimou, Katerina G Pantavou, Pantelis 

G Bagos, Benedicta Mensah, Michael Talias, Georgia G Braliou, Dimitra Paraskeva, 
Stefanos Bonovas, Angelos Hatzakis. Interleukin gene polymorphisms and 
susceptibility to HIV-1 infection: a meta-analysis. Journal of Genetics, 2018 

40. Pavlopoulos GA, Kontou PI, Pavlopoulou A, Bouyioukos C, Markou E, Bagos PG. 
Bipartite Graphs in Systems Biology and Medicine: a survey of methods and 
applications. GigaScience, 2018 

41. Hatzigeorgiou AG, Bagos P, Benos PV, Nikolaou C, Moreau Y, Kavakiotis I (ECCB 2018 
Steering Committee). ECCB 2018: The 17th European Conference on Computational 
Biology. Bioinformatics. 2018 Sep 1;34(17):i595-8 

42. Medina-Gomez C, Kemp JP, Dimou NL, Kreiner E, Chesi A, Zemel BS, Bønnelykke K, 
Boer CG, Ahluwalia TS, Bisgaard H, Evangelou E, Heppe DHM, Bonewald LF, Gorski JP, 
Ghanbari M, Demissie S, Duque G, Maurano MT, Kiel DP, Hsu YH, C J van der Eerden B, 
Ackert-Bicknell C, Reppe S, Gautvik KM, Raastad T, Karasik D, van de Peppel J, Jaddoe 
VWV, Uitterlinden AG, Tobias JH, Grant SFA, Bagos PG, Evans DM, Rivadeneira F. 
Bivariate genome-wide association meta-analysis of pediatric musculoskeletal traits 
reveals pleiotropic effects at the SREBF1/TOM1L2 locus. Nature Communications 8, 
Article number: 121 (2017)   

43. Theodosiou T, Efstathiou G, Papanikolaou N, Kyrpides NC, Bagos PG, Iliopoulos I, 
Pavlopoulos GA. NAP: The Network Analysis Profiler, a web tool for easier 
topological analysis and comparison of medium-scale biological networks. BMC 
Research Notes. 10:278 (2017) 

44. Pavlopoulou A, Bagos PG, Koutsandrea V, Georgakilas AG. Molecular determinants of 
radiosensitivity in normal and tumor tissue: a bioinformatic approach. Cancer Letters 
403 (2017) 37-47 

45. Dimou NL, Pantavou KG, Bagos PG. Apolipoprotein E polymorphism and left 
ventricular failure in beta-thalassemia: A multivariate meta-analysis. Annals of Human 
Genetics 81(5):213-223 (2017) 

46. Paraskevopoulou-Kollia EA, Bagos PG. Bioinformatics Education in Greece: a Survey. 
Biosaintifika: Journal of Biology & Biology Education. 2017 9(1):1-10 

47. Kapoula G, Kontou PI, Bagos PG. The impact of pneumatic tube system on routine 
laboratory parameters: a systematic review and meta-analysis Clinical Chemistry and 
Laboratory Medicine, 2017 (in press)  

48. Dimou NL, Tsirigos KD, Elofsson A and Bagos PG GWAR: Tools for Robust Analysis 
and Meta-Analysis of Genome-Wide Association Studies. Bioinformatics, 2017 
33(10):1521-1527 
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genetic association studies. 2006, In BIOSTAT 2006, Filia Vonta (Ed), Proceedings of 
the International Conference on Statistical Models for Biomedical and Technical Systems, Limassol, 
Cyprus, pp 212-218. 

11. Bagos PG, Liakopoulos TD, Hamodrakas SJ. Efficient Training of Hidden Markov 
Models for protein sequence analysis. Proceedings of ICCMSE 2004, Lecture Series on 
Computers and Computational Science, Vol 1, pp. 53-56.  

12. Bagos PG, Liakopoulos TD, Hamodrakas SJ. Faster Gradient Descent Training of 
Hidden Markov Models, Using Individual Learning Rate Adaptation. Proceedings of 
ICGI 2004 Lecture Notes In Artificial Intelligence, Vol. 3264, pp. 40-52.  

13. Bagos PG, Liakopoulos TD, Hamodrakas SJ. Maximum Likelihood and Conditional 
Maximum Likelihood learning algorithms for Hidden Markov Models with 
labeled data-Application to transmembrane protein topology prediction. In T.E. 
Simos (ed). Computational Methods in Sciences and Engineering, Proceedings of the International 
Conference 2003 (ICCMSE 2003), World Scientific Publishing Co. Pte. Ltd. Singapore: pp. 47-55. 

ΠΡΟΦΟΡΙΚΕΣ ΚΑΙ ΑΝΑΡΤΩΜΕΝΕΣ ΑΝΑΚΟΙΝΩΣΕΙΣ ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΣΥΝΕΔΡΙΑ  
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Wilson Eds, 2014.Abstracts from the 23rd Annual Meeting of the International Genetic 
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Conference of the International Society for Clinical Biostatistics (ISCB). Alexandroupolis, Greece, 2007 
(*) 
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recognition and family classification, using fingerprints derived from profile Hidden 
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ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΙΣ ΣΕ ΕΛΛΗΝΙΚΑ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ  

 1. Μπάγκος ΠΓ, Χαμόδρακας ΣΙ. Ο ρόλος και η σημασία των βιοπληροφορικών μεθόδων στην 

πρόγνωση της δομής των πρωτεϊνών της εξωτερικής μεμβράνης των βακτηρίων. ΒΙΟ, 2006. 

14: 48-55  

2. Τσιάρα Χ, Μπάγκος Π, Παπαδημόπουλος Δ, Παρασκευά Δ, Νικολόπουλος Γ. Σκλήρυνση κατά 

πλάκας και αμάλγαμα: Μέτα-ανάλυση επιδημιολογικών μελετών. Στοματολογία, 2006, 

63(3):103-111  

ΛΟΓΙΣΜΙΚΟ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ ΚΑΙ ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ  
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http://www.compgen.org/tools  

 1. PRED-TMBB: Prediction of transmembrane beta-strands of outer membrane proteins 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-TMBB) 

2. PRED-TMBB2: Improved topology prediction and detection of beta-barrel outer membrane 

proteins (http://www.compgen.org/tools/PRED-TMBB2)  
3. HMMpTM: Combined prediction of membrane protein topology and post-translational 

modification (http://bioinformatics.biol.uoa.gr/HMMpTM/)  
4. HMM-TM: Prediction of transmembrane alpha-helices with the incorporation of 

experimental information (http://bioinformatics.biol.uoa.gr/HMM-TM) 
5. MCMBB: Discrimination of transmembrane beta-barrels from water soluble proteins 

(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/mcmbb) 
6. ConBBPRED: Consensus method for prediction of transmembrane beta-strands 

(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/ConBBPRED) 
7. PRED-GPCR: Classification of GPCRs into families 

(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-GPCR) 
8. PRED-COUPLE: Prediction of GPCRs coupling specificity to G-proteins 

(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-COUPLE) 
9. PRED-COUPLE2: Prediction of GPCRs coupling specificity to G-proteins, including 

promiscuous coupling and coupling to G12/13 (http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-
COUPLE2)  

10. CWPRED: Prediction of cell-wall anchored proteins of GRAM positive bacteria 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/CWPRED) 

11. PredSL: Prediction of subcellular localization of eukaryotic proteins 
(http://bioinfromatics.biol.uoa.gr/PredSL/) 

12. gpDB: Database of GPCRs and their interaction with G-proteins 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/gpDB) 

13. TMRpres2D: Two-dimensional depiction of transmembrane protein models 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/TMRPres2D) 

14. NON-RED: Creation of non-redundant sequence datasets using the algorithm #2 of 
Hobohm et al, (http://bioinformatics.biol.uoa.gr/NON-RED/) 

15. PRED-LIPO: Prediction of lipoprotein signal peptides in Gram-positie Bacteria 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-LIPO/)  

16. PRED-SIGNAL: Prediction of signal peptides in Archaea 
(http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-SIGNAL/)  

17. PRED-TAT: Prediction of Twin Arginine signal peptides in Bacteria 
(http://www.compgen.org/tools/PRED-TAT/)  

18. metagen: STATA program for meta-analysis of genetic association studies 
(http://www.compgen.org/tools/metagen)  

19. metatrend: STATA program for estimating trends in cumulative meta-analysis 
(http://www.compgen.org/tools/metatrend)  

20. STATA programs for multivariate meta-analysis of genetic association studies 
including models for continuous and discrete outcomes, prospective and retrospective 
likelihood, and the genetic model-free approach 
(http://www.compgen.org/tools/multivariate-genetic)  

21. Poisson meta-analysis: Mixed-Effects Poisson Regression Models for Meta-Analysis of 

Follow-Up Studies with Constant or Varying Durations 

(http://www.compgen.org/tools/poisson-meta-analysis)  

22. Haplotype meta-analysis: STATA programs for meta-analysis of haplotype association 

studies (http://www.compgen.org/tools/haplotype) 

23. meta-tdt: Meta-analysis of Family-based and Case-control Genetic Association Studies That 

Use the Same Cases (http://www.compgen.org/tools/meta-tdt)  

24. gllamm: meta-analysis in STATA using gllamm (http://www.compgen.org/tools/gllamm)  

25. regression: the covariance of regression coefficients calculated from summary data 

(http://www.compgen.org/tools/regression)  

26. multiple: A Multivariate Method for Meta-Analysis of Multiple Outcomes in Genetic 

http://www.compgen.org/tools
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-TMBB
http://www.compgen.org/tools/PRED-TMBB2
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/HMMpTM/
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/HMM-TM
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/mcmbb
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/ConBBPRED
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-GPCR
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-COUPLE
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-COUPLE2
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-COUPLE2
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/CWPRED
http://bioinfromatics.biol.uoa.gr/PredSL/
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/gpDB
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/TMRPres2D
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/NON-RED/
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-LIPO/
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-SIGNAL
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/PRED-LIPO
http://www.compgen.org/tools/PRED-TAT/
http://www.compgen.org/tools/metagen
http://bioinformatics.biol.uoa.gr/~pbagos/metagen/
http://user.ucg.gr/~pbagos/metatrend/
http://www.compgen.org/tools/multivariate-genetic
http://user.ucg.gr/~pbagos/metatrend/
http://www.compgen.org/tools/poisson-meta-analysis
http://www.compgen.org/tools/haplotype
http://www.compgen.org/tools/meta-tdt
http://www.compgen.org/tools/gllamm
http://www.compgen.org/tools/regression
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Association Studies (http://www.compgen.org/tools/multiple-outcomes)  

27. GWAR: robust methods for analysis and meta-analysis of GAS and GWAS 

(http://www.compgen.org/tools/GWAR)  
28. MAGE meta-analysis of gene-expression studies (http://www.compgen.org/tools/MAGE)  

 

ΠΡΟΣΚΕΚΛΗΜΕΝΕΣ ΟΜΙΛΙΕΣ  

 ➢ Big data and meta-analysis in Public Health, presented at the Department of Public 

Health, University of Thessaly, 2019 (in Greek) 

➢ Meta-analysis of genetic association and genomewide association studies, presented at 

the Medical School of the University of Patras, 2018 (in Greek) 

➢ Meta-analysis of Genomic Data, presented at the University of Cyprus Medical School, 

Nicosia, 2017 (in Greek)  

➢ Genetic Epidemiology, presented at the University of Cyprus Medical School, Nicosia, 2017 

(in Greek)  

➢ Meta-analysis of large-scale genomics data, presented at the "4th Forum of Biosciences 

and Cancer: From diagnosis to treatment", Athens, 2017 (in Greek)  

➢ Protein Databases and Sequence Analysis Tools at the Univesity of Thessaly, presented 

at the "Infrastructures for Life Science’s Big Data and the role of ELIXIR" meeting, Athens 

(in English), 2016  

➢ Bioinformatics Education in Greece, presented at the Conference of the Hellenic Society 

for Computational Biology and Bioinformatics (HSCBB), in English, 2015  

➢ The MSc Programme on "Computational Medicine and Biology", presented at the 

Conference of the Hellenic Society for Computational Biology and Bioinformatics (HSCBB), 

2015  

➢ Integration of data from multiple sources: meta-analysis and synthesis analysis, 

presented at the Athens University of Economics and Business, 2015  

➢ Specialized Protein Databases in Greece, presented at the Protein Bioinformatics and 

Community Resources retreat, Wellcome Trust Conference Centre, 2014  

➢ Hidden Markov Models for the prediction of bacterial signal peptides and other 

sorting signals, presented at the SciLifeLab, Stockholms University, 2014  

➢ Markov models and Hidden Markov Models in Bioinformatics, presented at the 

Department of Biochemistry and Biotechnology, University of Thessaly, 2013  

➢ Multivariate meta-analysis, presented at New York University School of Medicine, 2012 (in 

English)  

➢ Meta-analysis of correlated data, presented at the Department of Mathematics, University 

of Athens, 2011 (in English)  

➢ Bioinformatics and Computational Biology in Greece: a bibliometric study, presented at 

the Conference of the Hellenic Society for Computational Biology and Bioinformatics 

(HSCBB), 2010 (in English)   

➢ Computational and Statistical Genetics, presented at the 32nd Conference of the Hellenic 

Society of Biological Sciences (HSBS), 2010 (in Greek)  

➢ Computational Biology and Bioinformatics at the University of Central Greece, 

presented at the Athens ELIXIR meeting, 2009 (in English)  

➢ Computational analysis of G-protein coupled receptors, presented at the 4th Hellenic 

Crystallographic Association (HeCrA) Conference, 2008 (in English)  

➢ Hidden Markov Models and applications in Bioinformatics: Prediction of 

transmembrane topology and signal peptides, presented at the Conference of the Hellenic 

Society for Computational Biology and Bioinformatics (HSCBB), 2008 (in English)   

http://www.compgen.org/tools/multiple-outcomes
http://www.compgen.org/tools/GWAR
http://www.compgen.org/tools/MAGE
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➢ Prediction of β-barrel outer membrane proteins: application to complete genomes, 

presented at the Hellenic Bioinformatics Forum (HBF), 2007 (in English)  

➢ Genetic polymorphisms and diseases: meta-analysis of genetic association studies, 

presented at the 29th Conference of the Hellenic Society of Biological Sciences (HSBS), 2007 

(in Greek)  

➢ Hidden Markov Models and applications in biology, presented at the Athens University 

of Economics and Business, 2006 (in Greek)  

➢ Algorithms for structure prediction of bacterial β-barrel outer membrane proteins, 

presented at the International Greek Biotechnology Forum (IGBF), 2005 (in English)  

ΚΡΙΤΗΣ ΓΙΑ ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΕΣ ΟΡΓΑΝΩΣΕΙΣ ΚΑΙ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ  

 ◼ Κριτής για ερευνητικά προγράμματα  

➢ Επιχορηγούμενα από το Υπουργείο Έρευνας και Τεχνολογίας της Γαλλικής 

Δημοκρατίας (MINISTERE DELEGUE A LA RECHERCHE ET AUX 

NOUVELLES TECHNOLOGIES) στη δράση: «Biologie cellulaire, moléculaire et 

structurale (BCMS)» 2004 

➢ Επιχορηγούμενα από το National Institute for Social Care and Health Research 

(NISCHR), Wales, UK, 2011 

➢ Επιχορηγούμενα από το Israel Science Foundation (ISF), 2012 

➢ Διάφορα προγράμματα της ΓΓΕΤ (ΣΥΝΕΡΓΑΣΙΑ, ΑΡΙΣΤΕΙΑ, ΕΔΒΜ κ.ο.κ.) 

➢ Κριτής για υποτροφίες του ΙΚΥ και του ΕΛΙΔΕΚ 

◼ Κριτής για τα διεθνή περιοδικά:  

➢   American Journal of Epidemiology  

➢   American Journal of Hypertension  

➢   Amino acids  

➢   Archives of Oral Biology  

➢   BBA – Proteins and Proteomics  

➢   Bioinformatics  

➢   Bioorganic & Medicinal Chemistry 

➢   Biostatistics  

➢   BMC Bioinformatics  

➢   BMC Biology 

➢   BMC Cell Biology  

➢   BMC Medical Genetics  

➢   BMC Medical Research Methodology  

➢   Chest  

➢   Circulation  

➢   Computational Statistics and Data Analysis  

➢   Computers in Biology and Medicine  

➢   Disease Markers  

➢   European Journal of Endocrinology  

➢   European Journal of Neurology  

➢   FEBS Letters  

➢   Gene  

➢   Genetic Epidemiology  

➢   Genetic Testing and Molecular Biomarkers  
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➢   Genomics Proteomics and Bioinformatics  

➢   Human Molecular Genetics  

➢   Hypertension Research  

➢   International Journal of Biostatistics  

➢   International Journal of Immunogenetics  

➢   Journal of Applied Oral Science  

➢   Journal of Clinical Epidemiology  

➢   Journal of Hypertension  

➢   Journal of Medical Genetics  

➢   Journal of Medical Microbiology  

➢   Journal of Proteome Research  

➢   Molecular Biology Reports  

➢   Molecular Simulation   

➢   Nucleic Acids Research 

➢   Pharmacogenetics and Genomics  

➢   Physiological Genomics  

➢   PLoS Computational Biology 

➢   PLoS ONE  

➢   Protein Science  

➢   Proteins: Structure, Function and Bioinformatics  

➢   Research Synthesis Methods 

➢   Scientific Reports 

➢   Statistical Applications in Genetics and Molecular Biology  

➢   Statistical Methods in Medical Research 

➢   Statistics in Medicine  

➢   The Breast  

➢   The Journal of Obstetrics and Gynaecology Research  

➢   Yonsei Medical Journal  

◼ Μέλος της Επιτροπής Σύνταξης (Editorial Board-Associate Editor) των διεθνών περιοδικών 

➢ BMC Research Notes  

➢ Healthcare 

➢ Diagnostics 

 

ΣΥΜΜΕΤΟΧΗ ΣΕ ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΕΣ ΟΡΓΑΝΩΣΕΙΣ  

 ◼ Member of the Organizing Committee and co-chair of the ECCB2018 (Athens) 

◼ Μέλος της International Society for Computational Biology (ISCB) 

◼ Μέλος της Πανελλήνιας Ένωσης Βιοεπιστημόνων (ΠΕΒ) 

◼ Μέλος της American Statistical Association (ASA) 

◼ Μέλος της Ελληνικής Εταιρία Βιολογικών Επιστημών (ΕΕΒΕ) 

✓ Συντονιστής συνεδρίας παρουσιάσεων αναρτώμενων ανακοινώσεων (posters) στο 29ο 
συνέδριο της ΕΕΒΕ (2007) 

✓ Συντονιστής συνεδρίας παρουσιάσεων αναρτώμενων ανακοινώσεων (posters) στο 30ο 
συνέδριο της ΕΕΒΕ (2008) 
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✓ Μέλος της Οργανωτικής Επιτροπής στο 39ο συνέδριο της ΕΕΒΕ (2017) 

◼ Ιδρυτικό μέλος της Ελληνικής Εταιρίας Υπολογιστικής Βιολογίας και Βιοπληροφορικής 
(ΕΕΥΒΒ) 

✓ Συν-διοργανωτής του 1st Greek Bioinformatics & Medical Informatics Forum (2007) 

✓ Μέλος της Επιστημονκής Επιτροπής του conference of the Hellenic Society for 

Computational Biology and Bioinformatics HSCBB08, HSCBB09, HSCBB10, HSCBB11 

HSCBB12, HSCBB13, HSCBB14, HSCBB15, HSCBB16, HSCBB17 

✓ Mέλος του Δ.Σ. και Ταμίας της ΕΕΥΒΒ (2009-2013) 

✓ Μέλος του Δ.Σ. και Αντιπρόεδρος της ΕΕΥΒΒ (2013-) 

✓ Πρόεδρος Δ.Σ. της ΕΕΥΒΒ (2021-2023) 

◼ Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του BBCC2017 και BBCC2018 (International Conference, 
affiliated with the ISCB) 

◼ Μέλος του Ελληνικού Στατιστικού Ινστιτούτου (ΕΣΙ) 

✓ Μέλος της Οργανωτικής και Επιστημονικής Επιτροπής του 31ου Πανελληνίου Συνεδρίου 
Στατιστικής (Λαμία, 2018) 

◼ Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του MIND Workshop (Mining Complex Entities from 
Network and Biomedical Data), Co-located with ECML/PKDD 2011, European Conference 
on Machine Learning and Principles and Practice of Knowledge Discovery in Databases;  

◼ Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του 8th IEEE International Conference on 
BioInformatics and BioEngineering (BIBE), Athens (2008) 

◼ Μέλος του ΔΣ του Ελληνικού Κόμβου της Ευρωπαϊκής Υποδομής ELIXIR (ELIXIR-GR), ως 
αντιπρόσωπος του ΠΘ, Αναπληρωτής Συντονιστής Εκπαίδευσης (2016-) 

◼ Member of the Steering Committee of BMBS COST Action BM1405: Non-globular proteins - 
from sequence to structure, function and application in molecular physiopathology (NGP-NET) 

◼ Member of the Steering Committee of the ELIXIRgr node in which he is deputy head of 
training and member of the international specialized protein resources network (SPRN). 

◼ Μέλος και Γραμματέας του Δ.Σ. του συλλόγου φοιτητών του Βιολογικού Τμήματος του ΕΚΠΑ 
«Ο ΗΣΙΟΔΟΣ» (1995-1997) 

ΥΠΟΤΡΟΦΙΕΣ-ΔΙΑΚΡΙΣΕΙΣ  

 ◼ Από 02/2007 εως 01/2008, μεταδιδακτορικός υπότροφος του Ιδρύματος Κρατικών Υποτροφιών 
(ΙΚΥ), για το πρόγραμμα με τίτλο «Αλγόριθμοι μηχανικής μάθησης στη Βιοπληροφορική» στη 
θεματική περιοχή ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ-ΜΑΘΗΜΑΤΙΚΑ. 

◼ Από το Νοέμβριο του 2002 έως και τον Μάιο του 2005, υπότροφος του Προγράμματος 
ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ–Υποτροφίες για τη βασική έρευνα στο Παν/μιο Αθηνών, στα πλαίσια της 
διδακτορικής διατριβής. Φορέας χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ 

◼ Κατά την διάρκεια των Ακαδημαϊκών ετών 1999-2000 και 2000-2001 ελάμβανα υποτροφία, λόγω 
ακαδημαϊκών επιδόσεων, από το Π.Μ.Σ. «ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ» (ΕΠΕΑΕΚ) 

 

 
 

ΣΥΝΟΨΗ ΤΟΥ ΔΗΜΟΣΙΕΥΜΕΝΟΥ ΕΡΓΟΥ  

http://www.compgen.org/people/pbagos 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΩΝ  ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ ΜΕΤΑ ΑΠΟ 
ΚΡΙΣΗ  

 • 140 

http://www.compgen.org/people/pbagos
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ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΩΝ  ΣΕ ΣΥΛΛΟΓΙΚΟΥΣ ΤΟΜΟΥΣ ΚΑΙ 
ΠΡΑΚΤΙΚΑ ΔΙΕΘΝΩΝ ΣΥΝΕΔΡΙΩΝ ΜΕΤΑ ΑΠΟ ΚΡΙΣΗ  

 • 13 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΒΙΒΛΙΩΝ  

 • 1+1 επιμέλεια 

ΑΝΑΦΟΡΕΣ ΣΤΗ ΔΙΕΘΝΗ ΒΙΒΛΙΟΓΡΑΦΙΑ  

 Google Scholar citations= 7010, h-index=48, m-index=2.35 
     https://scholar.google.gr/citations?hl=en&user=k3osijsAA    AAJ   
Scopus citations= 4486, h-index=39, m-index=1.95 
    https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorId=6602592715  

ISI citations=3699, h-index=34, m-index=1.7 
      https://www.webofscience.com/wos/author/record/1706926  

ΠΡΟΦΟΡΙΚΕΣ ΚΑΙ ΑΝΑΡΤΩΜΕΝΕΣ ΑΝΑΚΟΙΝΩΣΕΙΣ ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΣΥΝΕΔΡΙΑ   

 • 30 

ΠΡΟΦΟΡΙΚΕΣ ΚΑΙ ΑΝΑΡΤΩΜΕΝΕΣ ΑΝΑΚΟΙΝΩΣΕΙΣ ΣΕ ΕΘΝΙΚΑ ΣΥΝΕΔΡΙΑ  

 • >140 

 
 
 

https://scholar.google.gr/citations?hl=en&user=k3osijsAA%20%20%20%20AAJ
https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorId=6602592715
https://www.webofscience.com/wos/author/record/1706926

